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Jalostus pohjautuu tuotosseurantaan

+ Tuotosseuranta luo pohjan lypsykarjan jalostuksessa kaytettavien tietojen keradmiselle
+ Elainten identifiointi
* Polveutuminen
+ Karjatieto
* Muut tuotosseurannan tiedot
* Poikimiset
+ Mittalypsyt (maito, valkuainen, rasva, solut)
* Maidonvirtaustiedot
* Elopainot

* Muiden tiedonkeruujarjestelmien tiedot yhdistetdan tuotosseurannan tietoihin

« Terveystarkkailutiedot, siemennystiedot, rakennearvostelutiedot, kayttbominaisuuksista
kerattavat tiedot, sorkkahoitotiedot, teurastiedot

- DNA-tiedot
* Rehunsyontiedot (CFIT)

« Tietojen avulla lasketaan jalostusarvon ennusteet sonneille ja lehmille (perinteinen, genomiset)

+ Genomi-indeksit vain eldimille, jotka ovat tuotosseurantakarjoissa
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Pohjoismaiset jalostustavoitteet

* Yhteinen kokonaisjalostusarvo NTM

* Ominaisuuksien painotukset NTM:ssa riippuvat pitkalti ominaisuuksien taloudellisesta merkityksesta

+ Jalostetaan ominaisuuksia, jotka vaikuttavat tilatason tulokseen
+ Erittdin voimakas yhteys lehmien kestéavyyteen
+ Poistettujen lehmien keskipoikimakerta noussut lahes 0.4 viidessa vuodessa (nyt 3.33)
« Samaan aikaan poistettujen elinikaistuotos on noussut n. 5000 kg maitoa (nyt 31 644)

* Mahdollistaa perinndllisen edistymisen useissa ominaisuuksissa samanaikaisesti
« Tuotos, rakenne, terveys, hedelmallisyys, kayttbominaisuudet, rehunkaytto, kestavyys
+ = MUUTOSKESTAVA

* Tutkimus vuonna 2010 syntyneistd suomalaisista lehmista (koko ikaluokka)
*  Matala NTM-ryhma

* Poikimisia keskimaarin 2.5 (ay) ja 2.6 (hol), elinik&istuotos 17 300 (ay) ja 20 500 (hol) kg
EKM

+  Korkea NTM-ryhma

+ Poikimisia keskimaarin 3.7 (ay) ja 3.9 (hol), elinikéistuotos 37 700 (ay) ja 41 600 (hol) kg
EKM
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Genomiarvostelu

« Geenikartoituksen mukanaan tuoma
teknologia on avannut mahdollisuuden
tutkia myos elainten DNA:ta entista
tarkemmin

 DNA-juosteesta voidaan |oytaa tuhansittain
geenimerkkeja

 nailla on yhteys esim. sonneille laskettuihin
jalkelaisarvosteluihin eri ominaisuuksissa

+ tutkimalla mita geenimerkkeja elaimen DNA:sta
|Oytyy, voidaan ennustaa millaiset geenit silla on eli
millaisia jalkelaisia se tuottaa




Genomiarvostelu tarkentaa
odotusarvoa

100 tayssisarta, kaikilla sama odotusarvo +10

-10 0 10 20 30

Todellinen jalostusarvojen jakauma!



Ayrshire — genomitestatut 2012
syntyneet: kestavyys lokakuuhun
2022 mennessa

NTM
elainten lkm 1 398
ntm_keskiarvo -4.3 7.6 18.5
poisto % 98 97 95
poikimisia 2.9 3.4 4.2
maito, kg 25 765 30 692 40 286
EKM, kg 26 652 32 504 43 079

EKM kg/elinpv 12.7 14.7




Holstein — genomitestatut 2012
syntyneet: kestavyys lokakuuhun
2022 mennessa

NTM

elainten Ikm 69 484 286
ntm_keskiarvo -3.5 8.7 21.0
poisto % 99 97 95
poikimisia 2.6 3.4 3.9
maito, kg 24 177 34 462 40 916
EKM, kg 24 487 34 981 42 002
EKM kg/elinpv 12.6 15.5 17.4
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Ayrshire — genomitestatut 2015
syntyneet: kestavyys lokakuuhun
2022 mennessa

NTM
elainten Ikm 2 849
ntm_keskiarvo -3.3 8.6 18.3
poisto % 87 81 73
poikimisia 2.8 3.2 3.4
maito, kg 24 644 28 569 31561
EKM, kg 25 854 30 712 34 464

EKM kg/elinpv 13.4 14.9 16.2




Holstein — genomitestatut 2015
syntyneet: kestavyys lokakuuhun
2022 mennessa

elainten lkm
ntm_keskiarvo
poisto %
poikimisia
maito, kg
EKM, kg

EKM kg/elinpv

370
3.4
84
3.0
30 681
30 958
15.3

2 053 588
8.5 19.4
/8 72
3.3 3.5

33 752 35 816
34 752 37 846

16.4 17.3
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Rehunsaastoindeksi

rehunsaastoindeksi = yllapito + rehunkayttokyky

paljonko eldin s&astaa rehua (kg) lypsykautta kohti?

yllapito
* miten suuri elaimen yllapitoenergian tarve on?
« keskimaarin 30 % kokonaisrehunkaytosta
+ lasketaan kaytannossa elaimen metabolisesta elopainosta
- metabolinen elopaino=elopaing? 7>
« mitad korkeampi indeksi, sen parempi (=alempi tarve)

rehunkayttokyky
* miten tehokkaasti eldin muuntaa rehun energian tuotannoksi?

+ tarvitaan lehmakohtaisia tietoja rehun sydntimaarista, elopainosta, painon
muutoksesta, tuotoksesta

« mitd korkeampi indeksi, sen parempi
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CFIT-dataa
rehunkayttokyvyn
Jjalostukseen

- 3D-kameratekniikkaa kaytetaan elainten
tunnistamiseen ja syodyn rehumé&aran
mittaamiseen, sek& elopainon arviointiin
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CFIT-karjojen elaimiltda saadaan
tuotosseurantatiedot ja eldimet genotyypitetaan
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Tunnistusalgoritmin opetusta




Rehunkayttokyvyn kehityksen ennuste
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Yhteenvetoa

*  NTM:n ja genomitietojen hyvéaksikayttd jalostuksessa nopeuttanut perinnéllista edistymista,
kestavyyden paranemista jne

« Genomitestaus on helppo ja hyva tapa saada eldaimen jalostuksellinen taso esiin jo
nuorena
+ llmastoystavallisyys (rehunsaastd) uutena jalostustavoitteena
+ Kestava lehma on taloudellinen ja ilmastoystavallinen lehma!
+ Mitd pitempaan lehmé on tuotannossa, sita vahaisemmaksi jaavat
kasvihuonekaasupaastott tuotettua maitokiloa kohti
+ Selkea siirtyminen maidon nesteosan eli veden tuottamisesta kohti kuiva-aineen tuottamista
+ Hyddyllistd lehmien terveyden, kestavyyden ja utarerakenteen kannalta
+ Meijereiltd ja maidonhankintaosuuskunnilta selva signaali pitoisuuksien tarkeydestéa
* Maitoa ei endé juoda, sita syodaan
+ Pitoisuuksien jalostaminen yléspain on helppoa!
+ Korkea yhteys NTM:aan

*  LUKE:n poikimavalilaskurissa voi tutkia myds miten maidon hinnoittelumuutokset
vaikuttavat katetuottoon: https://jukuri.luke.fi/handle/10024/540299
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https://jukuri.luke.fi/handle/10024/540299

